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(57) Изобретение относится к системам, композициям и способам одновременного редактирования
обеих цепей последовательности двухцепочечной ДНК в целевом участке, подлежащем
редактированию. Согласно некоторым аспектам системы содержат первый и второй комплексы
праймированного редактирования, где каждый из первого и второго комплексов праймированного
редактирования содержит (1) праймирующий редактор, содержащий (i) программируемый
нуклеиновой кислотой ДНК-связывающий белок (napDNAbp) и (ii) полипептид, обладающий
активностью РНК-зависимой ДНК-полимеразы, и (2) РЕгРНК, содержащую спейсерную
последовательность, ядро гРНК, матрицу для синтеза ДНК и участок связывания праймера, где
матрица для синтеза ДНК кодирует желаемую последовательность ДНК или ее комплемент,
где желаемая последовательность ДНК или ее комплемент образуют дуплекс, содержащий
отредактированную часть, которая вставляется в целевой участок, подлежащий редактированию.
Согласно некоторым аспектам системы содержат первый, второй, третий и четвертый комплексы
праймированного редактирования, причем каждый содержит праймирующий редактор и РЕгРНК.
Настоящее изобретение также относится к способам одновременного редактирования обеих цепей
последовательности двухцепочечной ДНК в целевом участке, подлежащем редактированию. Кроме
того, настоящее изобретение относится к фармацевтическим композициям, полинуклеотидам,
векторам, клеткам и наборам.
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