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(57) Конкретные прямой и обратный праймеры можно применять для связывания отдаленных
областей одной и той же крупной молекулы ДНК с образованием молекулы ДНК меньшего
размера. Обратный праймер R1 может содержать первый фрагмент, комплементарный
концевой последовательности области A, и может содержать второй фрагмент, содержащий
перекрывающуюся последовательность. Прямой праймер F2 может содержать первый фрагмент,
комплементарный последовательности начала области B, причем указанный прямой праймер
содержит комплементарную перекрывающуюся последовательность (например, такой же
первый фрагмент или второй фрагмент), которая комплементарна указанной перекрывающейся
последовательности. Первый фрагмент F2 может представлять собой весь праймер. Молекулы ДНК
меньшего размера можно использовать для определения гаплотипов областей. Кроме того, описаны
наборы, содержащие указанные конкретные прямые и обратные праймеры.
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