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(57) Настоящее изобретение относится к способу определения происхождения фрагмента нуклеиновой
кислоты или выявления фрагмента нуклеиновой кислоты в смеси фрагментов нуклеиновой
кислоты, включающему этапы a) обеспечения смеси фрагментированных нуклеиновых кислот,
которые происходят из эукариотического организма, b) приготовления библиотеки секвенирования
из смеси фрагментированных нуклеиновых кислот, c) гибридизации одного или более зондов с
по меньшей мере одним участком в указанной библиотеке, причем смесь фрагментированных
нуклеиновых кислот содержит горячую точку для неслучайной фрагментации (ГТНСФ),
и указанный зонд покрывает указанную ГТНСФ, d) выделения из смеси одной или
более фрагментированных нуклеиновых кислот, которые являются связанными с одним или
большим количеством зондов, e) амплификации и секвенирования обогащенной библиотеки, f)
определения размера фрагментированной нуклеиновой кислоты и/или g) определения начального
и/или конечного положения фрагментированной нуклеиновой кислоты и h) идентификации
происхождения фрагмента нуклеиновой кислоты путем применения информации из этапов (f)
и/или (g), что позволяет определить происхождение фрагмента нуклеиновой кислоты и/или
выявить его.
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