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(57) Изобретение относится к медицине, а именно к фтизиатрии, и может быть использовано для
лабораторного определения микобактерий туберкулеза Центрально-Азиатского эпидемического
кластера генотипа Beijing (Beijing CAO). Эффективное применение современных схем
лечения туберкулеза затруднено циркуляцией мультирезистентных штаммов, к которым
относится генотип M. tuberculosis Beijing CAO, выявляемый в бывших республиках СССР.
Известен метод детекции штаммов Beijing CAO, основанный на филогенетическом анализе
данных полногеномного секвенирования или на анализе набора однонуклеотидных замен
в определенных генах. Метод ограничен трудоемкостью выполнения анализа. Предложена
быстрая и надежная детекция микобактерий Beijing CAO, которая достигается выявлением
специфической вставки элемента IS6110 в локусе генома Rv1359-Rv1360 с использованием
ПЦР с тремя праймерами (5'-CGTACTCGACCTGAAAGACG, 5'-GGATGGTCCTTGCTGGGTG, 5'-
GTATGAGCACAAGACACCGC). Анализ и оценку результатов проводят путем электрофореза
продуктов ПЦР в горизонтальном агарозном геле и сравнения с маркером молекулярных масс: при
амплификации фрагмента ДНК размером 559 пн судят о принадлежности изолята M. tuberculosis к
Центрально-Азиатскому эпидемическому кластеру генотипа Beijing.
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