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(57) В данном документе описаны системы и способы использования определения модификации
оснований при анализе молекул нуклеиновых кислот и сборе данных для анализа молекул
нуклеиновых кислот. Модификации оснований могут включать в себя метилирование. Способы
определения модификаций оснований могут включать в себя использование характеристик,
полученных в результате секвенирования. Эти характеристики могут включать в себя ширину
импульса оптического сигнала от оснований, которые секвенируют, межимпульсный период
оснований и тип оснований. Модели машинного обучения можно обучить обнаруживать
модификации оснований с помощью этих характеристик. Относительные уровни модификации
или метилирования между гаплотипами могут указывать на нарушение. Статусы модификаций или
метилирования также могут быть использованы для обнаружения химерных молекул.
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