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(57) Изобретение относится к области молекуляр-
ной биологии и может быть использовано в клини-
ческой диагностике in vitro. Для этого предложен
способ специфической идентификации последова-
тельностей ДНК - мультиплексный дуплекс-опо-
средованный анализ (МДА), осуществляемый по-
средством проведения полимеразной цепной реак-
ции в присутствии зондов, имеющих оригиналь-
ную конструкцию (фиг. 1). МДА позволяет спе-
цифично определять последовательности ДНК, в
том числе в мультиплексном формате, с возмож-
ностью определения до десяти мишеней в одном
канале амплификатора. При проведении МДА до-
стигается высокая степень мультиплексирования с
достижением высокой чувствительности и специ-
фичности метода. Изобретение также может быть
использовано для определения нуклеотидных по-
лиморфизмов.
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