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(57) Изобретение относится к генной инженерии,
биохимии, биотехнологии, клеточной биологии и
протеомике и может быть использовано для со-
здания метода ранней диагностики рака. Предла-
гаемый метод основан на специфическом мечении
взаимодействующих (или сближенных) белков in
vivo. Целью изобретения является специфическое
детектирование взаимодействия (сближения) бел-
ков с использованием биотин-лигазы BirA и пеп-
тидов акцептора биотина ВАР. Технической зада-
чей изобретения является улучшение метода де-
тектирования белок-белкового взаимодействия на
основе пары BirA/BAP. В сравнении с подходом,
где применяют дорогие стабильные изотопы (ме-
тод SILAC), предлагаемый метод отличается мень-
шей стоимостью. Поставленная техническая зада-
ча достигнута заменой в пептиде ВАР валиново-
го остатка на гистидиновый. Сконструированы два
варианта пептида ВАР1070 и ВАР1108. На примере
модели взаимодействий гетерохроматиновых бел-
ков HP1α и НР1γ показано, что полученные пеп-
тиды, обладают близким динамическим диапазо-
ном биотинилирования и одинаковым уровнем экс-
прессии в клетках, но различными величинами m/
z, что позволяет проводить более точные мульти-
плексные эксперименты для изучения белок-бел-
ковых взаимодействий in vivo. Дополнительным
преимуществом данного метода является возмож-
ность изучения белок-белковых взаимодействий в
динамике.
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